	Наименование товара
	Значение характеристики
	Торговое наименование

	Система высокопроизводительного секвенирования
	Система для высокопроизводительного секвенирования нуклеиновых кислот методом синтеза с использованием флуоресцентно меченных нуклеотидов, с одновременной регистрацией флуоресцентного сигнала и переводом данных в цифровой формат.
Количество типов нуклеотидов, одновременно подаваемых в реакционный модуль в каждом цикле секвенирования — не менее 4.
Максимальная производительность по количеству образцов всех типов библиотек за один запуск при максимально возможном мультиплексе — не менее 384 образцов.
Обеспечивается возможность проведения генерации молекулярных кластеров и секвенирования в рамках одного прибора в полностью автоматическом режиме без съёма/установки проточной ячейки.
Максимальное время, необходимое для полного цикла работы прибора в режиме самой высокой производительности, включая генерацию молекулярных кластеров, — не более 29 часов.
Максимальная производительность за один запуск при парноконцевом секвенировании фрагментов длиной 2×300 пар оснований на одном реакционном модуле — не менее 120 млрд пар оснований.
Максимальное количество парно‑концевых чтений фрагментов ДНК с одного реакционного модуля — не менее 400 млн чтений.
Максимальная длина считываемого фрагмента ДНК при чтении с обоих концов — не менее 600 нуклеотидов.
Средняя точность секвенирования по результатам всего запуска без применения фильтрации данных: не менее 90 % оснований с качеством 90 при длине чтения 1×100; не менее 80 % оснований с качеством 90 при длине чтения 2×150; не менее 70 % оснований с качеством 85 при длине чтения 2×300.
Области применения: полногеномное и полноэкзомное секвенирование, секвенирование малых геномов, таргетное секвенирование ДНК и РНК‑панелей, метагеномное секвенирование 16S рРНК, комплексное геномное профилирование опухолей.
Реагенты для функционирования системы секвенирования расфасованы в одноразовые картриджи, оснащённые радиочастотной меткой для автоматической идентификации и контроля срока годности; подача реагентов — в автоматическом режиме.
Наличие встроенного управляющего модуля с сенсорным монитором и установленным программным обеспечением для управления системой, создания запусков, отслеживания статуса запуска и анализа данных секвенирования, с возможностью обновления программного обеспечения.
Возможность архивирования данных в формате ORA с эффективностью компрессии, превышающей gzip не менее чем в 4,9 раза.
Наличие системы высокоэффективных параллельных вычислений DRAGEN.
Гарантийный срок — не менее 12 месяцев.
Наличие годовой подписки на облачную платформу управления и анализа NGS  данных  Illumina Connected Analytics (ICA) в редакции Basic. 
Подписка должна обеспечивать подключение секвенаторов Illumina, централизованное хранение и управление NGS данными, а также использование преднастроенных аналитических протоколов.
Решение должно размещаться в сертифицированном облаке производителя и обеспечивать разграничение доступа пользователей.
Подписка оформляется сроком на 12 месяцев с возможностью продления.
Наличие лицензии/подписки на ИТ сервис в составе комплекта с реактивами.
Лицензия должна обеспечивать возможность загрузки и анализа данных, полученных с использованием соответствующего набора реагентов, а также формирование отчётов в форматах, согласованных с заказчиком.
Наличие годовой подписки к программной платформе Illumina Connected Insights для интерпретации данных NGS.
Платформа должна обеспечивать аннотирование, приоритизацию и интерпретацию вариантов с применением интегрированных онкологических и наследственных знаний, а также формирование клинико ориентированных отчётов.
Должна поддерживаться интеграция с Illumina Connected Analytics / BaseSpace и другими ресурсами NGS данных.
Подписка оформляется сроком на 12 месяцев с возможностью продления.
	NextSeq 1000 Sequencing System (Illumina)

	Подписка на программное обеспечение для интерпретации геномных данных
	Подписка на программное обеспечение (SaaS) для интерпретации геномных данных Emedgene с уровнем поддержки Professional.
Назначение: годовая профессиональная поддержка, техническое обслуживание, обновления и сопровождение платформы Emedgene.
Период действия — 12 месяцев.
Включает доступ к обновлениям программного обеспечения, баз знаний и алгоритмов интерпретации.
Поддерживается автоматизированная интерпретация клинических вариантов с использованием панели управления клиническими случаями, инструментов фильтрации и приоритизации вариантов и функций классификации по ACMG, с возможностью формирования клинических отчётов.
Поддерживаемые типы данных: WES, WGS, панели, митохондриальная ДНК, CNV.
Доступ через браузер (Chrome / Firefox / Edge); работа в составе многопрофильных команд; наличие API и интеграций.
Интеграция с Illumina DRAGEN / Illumina Cloud.
Наличие SLA; максимальное время реакции технической поддержки — не более 24 часов.
Каналы поддержки: Email, тикет‑система, онлайн‑helpdesk.
Предоставляются обучающие материалы, документация и удалённые обучающие сессии.
Совместимость со стандартами безопасности: SOC2, HIPAA‑ready, GDPR‑ready.
Хостинг данных — в облачной инфраструктуре Illumina / Emedgene.
Обновления в течение года включены; условия продления — ежегодный заказ в соответствии с лицензией Illumina/Emedgene.
	Emedgene – Annual Support and Maintenance – Professional (Cat. № 20073777)

	Облачные вычислительные ресурсы для анализа NGS‑данных
	Облачные вычислительные ресурсы Illumina Analytics для анализа данных NGS, включая полноэкзомное секвенирование (WES).
Тип услуги — облачные вычислительные кредиты (Illumina Cloud).
Конверсия iCredits для WES: 2 iCredits = 1 WES‑образец.
Поддерживаемые типы данных: WES, WGS, панели; форматы FASTQ / BAM.
Форматы выходных данных: FASTQ / BAM / VCF / отчёты DRAGEN.
Выполняется выравнивание и вызов вариантов с использованием DRAGEN Pipeline, с аннотацией вариантов (DRAGEN / Illumina Annotation); поддерживается анализ CNV, митохондриального генома и структурных вариантов.
Доступ к облачной платформе Illumina и истории проведённых анализов; возможность работы многопрофильной команды.
Совместимость с Illumina Connected Analytics и Emedgene (при наличии подписки).
Защита данных в соответствии со стандартами SOC2, HIPAA‑ready, GDPR‑ready; хостинг данных — в облачной инфраструктуре Illumina.
Каналы технической поддержки: Email, тикет‑система; время реакции поддержки — не более 24 часов.
Тип поставки — электронный ресурс (iCredits); срок действия кредита и региональные ограничения — в соответствии с лицензией Illumina.
	Illumina Analytics – 1 iCredit (Cat. № 20042038)

	Услуга облачного биоинформационного анализа данных полноэкзомного секвенирования
	Услуга интерпретации данных полноэкзомного секвенирования (WES) на основе файлов VCF.
Одна условная геномная единица (Genome Equivalent Sample) соответствует анализу не более чем 2 образцов WES.
Сервис должен обеспечивать аннотирование, фильтрацию и приоритизацию вариантов с использованием актуальных международных баз данных и внутренних фильтров лаборатории.
Результаты анализа должны быть доступны через защищённый веб‑интерфейс, с возможностью выгрузки отчётов в формате PDF/HTML.
Сервис должен быть совместим с используемыми у заказчика NGS‑платформами Illumina и форматами файлов VCF.
	Emedgene - Genome Equivalent Sample - VCF - WES analysis (Per 2 WES samples)

	Услуга профессиональной настройки и внедрения биоинформационных решений
	Одноразовый пакет профессиональных услуг по внедрению и настройке биоинформационной инфраструктуры.
Включает первоначальную настройку учетных записей, интеграцию с платформами Illumina (Emedgene, ICA, Connected Insights и др.), базовую конфигурацию аналитических pipelines под задачи заказчика.
Работы выполняются удалённо и/или очно специалистами производителя/поставщика по согласованному плану.
По завершении работ заказчику передаётся технический отчёт с описанием выполненной настройки.
	Informatics Professional Services (One time order)

	Дополнительное обучение персонала работе с биоинформационным программным обеспечением
	Услуга дополнительного обучения пользователей биоинформационных решений (Emedgene, ICA, Connected Insights и других продуктов Illumina).
Оплата производится почасово, минимальный пакет — не менее 1 часа.
Обучение может проводиться дистанционно (вебинары, онлайн‑сессии) или очно, по согласованию с заказчиком.
Программа обучения включает обзор функционала, разбор типичных сценариев анализа данных и работу с тестовыми кейсами.
	Informatics additional training – hourly (One time order)

	Услуга инсталляции и квалификации оборудования (IQ/OQ)
	Услуга по установке, пуско‑наладке и проведению квалификации монтажа (IQ) и эксплуатационной квалификации (OQ) секвенатора Illumina NextSeq 1000 на площадке заказчика.
Работы выполняются авторизованными инженерами производителя/поставщика.
Продолжительность работ — ориентировочно 2–3 рабочих дня.
По результатам оформляются протоколы IQ/OQ и соответствующая техническая документация.
	Installation IQ/OQ (2-3 days)

	Очное обучение персонала работе с секвенатором и прикладными протоколами
	Услуга очного обучения сотрудников заказчика работе с системой Illumina NextSeq 1000 и соответствующими прикладными протоколами и наборами реагентов.
Обучение проводится на площадке заказчика сертифицированным специалистом производителя/поставщика.
Продолжительность курса — ориентировочно 2–3 дня на одно приложение или один инструмент.
Программа обучения включает подготовку образцов, постановку проб на прибор, базовые приёмы контроля качества и обзор основных этапов биоинформационного анализа.
	On Site Application Customer Training (2-3 days/Application or Instruments)

	Услуга по доставке и логистике оборудования
	Услуга по организации доставки, страховки и обработки груза при поставке секвенатора Illumina NextSeq 1000 до склада заказчика.
Включает услуги по упаковке, транспортировке, страхованию, таможенному оформлению (при необходимости) и разгрузке.
Условия поставки и ответственность сторон должны соответствовать договору поставки и действующему законодательству.
	Freight and Handling cost for NextSeq 1000 sequencing system

	Набор реагентов для приготовления библиотек
	Набор реактивов и расходных материалов для приготовления библиотек для последующего высокопроизводительного секвенирования.
Набор должен обеспечивать анализ ДНК из образцов крови, тканей и парафинированных блоков
Гены, в которых определяются мутации - BRCA1, BRCA2
Метод обогощения таргетных участков основан на мультиплексной ПЦР с перекрывающимися ампликонами
Набор должен обеспечивать покрытие кодирующих последовательностей гена (CDS) с прилегающими интронными участками
Набор должен обеспечивать определение соматических и герминальных вариантов: однонуклеотидные замены (SNP), инсерции-делеции (инделы), вариация цисла копий генов (CNV) 
Общий размер целевой области — не менее 16,8 кб.
Количество ампликонов - не менее 283
Количество пулов - не более 1 
Минимальное входное количество ДНК - не более 20 нг
Максимально возможное количество ДНК библиотек – не более 24
Набор должен включать решение для интерпретации данных
Набор должен быть совместим с платформой Illumina, имеющейся у заказчика.
	oncoReveal™ BRCA1 and BRCA2 + CNV plus Illumina Connected Insights
software (24 reactions )

	Набор реагентов для приготовления библиотек
	Предназначен для подготовки библиотек ДНК к секвенированию с помощью технологии секвенирования нового поколения.
Набор включает не менее 32  индексных комбинаций для обеспечения мультиплексного секвенирования.
Длинна индексов - не менее 8 п.н.
Тип индексирования - двойное.
Набор рассчитан на подготовку не менее 96 образцов.
Совместим с платформами illumina, имеющимися у Заказчика.
	Indices PI501-8, PI701-4 (32 combinations, 96 reactions)

	Набор реагентов для секвенирования
	Представляет собой раствор библиотеки ДНК фага PhiX 174 для контроля качества высокопроизводительного секвенирования.
Максимальная концентрация ДНК в пробирке - не менее 10 нМ
Объем раствора библиотеки - не менее 10 мкл
Количество пробирка с библиотекой для секвенирования в упаковке – не менее 1
Совместим с платформами illumina, имеющимися у Заказчика.
	PhiX Control Kit v3

	Набор реагентов для приготовления библиотек и обогащения экзома
	Набор реагентов для подготовки библиотек ДНК человека и гибридизационного обогащения экзома на платформе Illumina.
Тип фрагментации — (S) Tagmentation: ферментативная фрагментация и адаптация.
Метод таргетного обогащения — гибридизационный захват Exome 2.5 Panel; размер таргета — не менее 36–39 Мб.
Покрытие таргетируемых регионов (клинические и канонические экзоны RefSeq/Ensembl) — не менее 95–97 %; наличие таргета митохондриальной ДНК.
Количество образцов в наборе — 96; количество образцов в одном гибридизационном пуле — 12 (12‑plex).
Совместим с платформами Illumina MiSeq, NextSeq, NextSeq 1000/2000, NovaSeq 6000, NovaSeq X.
Тип чтения — парноконцевое секвенирование (Paired‑End) 2×150 п.н.; рекомендуемая загрузка данных на образец — не менее 8–12 Гб.
Средняя глубина покрытия таргета — не менее 80–100×; полнота покрытия ≥20× — не менее 95–97 %; равномерность покрытия — не менее 80 %.
Исходный материал — геномная ДНК человека; требуемое количество исходной ДНК — 50–250 нг, минимальная концентрация — не менее 2 нг/мкл.
Наличие уникальных двуиндексных индексов (Unique Dual Index, UDI), гибридизационных реагентов и промывочных буферов, магнитных частиц для очистки библиотек.
Время подготовки библиотек — не более 8 часов.
Условия хранения: +2…+8 °C и –20 °C; соблюдение холодовой цепи при транспортировке.
Срок годности на момент поставки — не менее 9 месяцев.
	Illumina DNA Prep with Exome 2.5 Enrichment, (S) Tagmentation, Set B

	Набор реагентов и расходных материалов для секвенирования
	Набор реактивов и расходных материалов для высокопроизводительного секвенирования на платформе Illumina NextSeq 1000/2000 в формате кластерного секвенирования методом синтеза.
Назначение: формирование кластеров и проведение до 300 циклов высокопроизводительной секвенирующей реакции.
Совместим с платформой Illumina NextSeq 1000/2000.
Максимальная производительность в режиме парноконцевого секвенирования — не менее 800 000 000 прочтений; в режиме одиночных прочтений — не менее 400 000 000 прочтений.
Максимальное количество производимых данных — не менее 120 Гб.
Максимальная длина прочтения — не менее 300 п.н.
Время проведения реакции секвенирования — не более 29 часов.
Набор содержит ускоренную химию XLEAP‑SBS.
В состав набора входят: картридж с реагентами для генерации кластеров и реакции секвенирования методом синтеза, проточная ячейка и буферы для ресуспендирования.
Остаточный срок годности на момент поставки — не менее 30 % от срока годности, установленного производителем; при доставке обеспечивается необходимый температурный режим в соответствии с инструкцией производителя.
	NextSeq 1000/2000 P2 XLEAP-SBS Reagent Kit (300 cycles)

	Набор реагентов для таргетного обогащения митохондриального генома
	Набор реагентов для таргетного обогащения полного митохондриального генома человека методом гибридизационного захвата.
Длина таргетного региона — полный митохондриальный геном человека (16 569 п.н.).
Покрытие митохондриального генома зондами — не менее 99 %.
Обеспечивается выявление SNV, INDEL и гетероплазмии.
Тип фрагментации — механическая или ферментативная; используются Illumina‑совместимые библиотеки.
Требуемое количество исходной ДНК — 10–50 нг; минимальная концентрация — 1–2 нг/мкл.
Формат зондов — биотинилированные олигонуклеотиды.
Количество образцов в наборе — 96; возможен формат гибридизации 12‑plex или иной в соответствии с паспортом набора.
Совместим с платформами Illumina MiSeq, NextSeq, NextSeq 1000/2000, NovaSeq 6000, NovaSeq X.
Наличие реагентов гибридизации, промывки и связывания, магнитных частиц, а также праймеров и реагентов post‑capture PCR.
Совместимость с пайплайнами анализа DRAGEN, BWA‑MEM2, GATK, Mutserve, MitoCaller.
Форматы выдачи данных — FASTQ / BAM / VCF.
Время подготовки (без учёта секвенирования) — не более 10 часов.
Условия хранения: +2…+8 °C и –20 °C; условия транспортировки — с сохранением холодовой цепи.
Срок годности на момент поставки — не менее 9 месяцев.
	Twist Bioscience Mitochondrial Panel (Cat. № 20093180)


В стоимость поставки включаются: оборудование в комплекте с принадлежностями, включая все необходимые расходные материалы и реагенты, а также услуги по доставке, установке, монтажу, вводу в эксплуатацию и обучению персонала правилам работы на оборудовании непосредственно на рабочем месте.
Потенциальный поставщик подтверждает и гарантирует наличие всех разрешительных документов, сертификатов соответствия и иных материалов, необходимых для законного использования оборудования на территории Республики Казахстан. Оборудование должно быть новым, ранее не использованным, без каких-либо дефектов и не обременённым правами третьих лиц.
Гарантийные обязательства: гарантийный срок на оборудование должен составлять не менее 12 (двенадцати) месяцев с момента ввода в эксплуатацию.
Условия оплаты: размер авансового платежа определяется решением Закупочной комиссии в соответствии с внутренним Регламентом, регулирующим порядок закупок в рамках научных проектов. Закупочная комиссия вправе запросить у потенциального поставщика обеспечение авансового платежа в эквивалентной сумме.
Обеспечение аванса может быть предоставлено одним из следующих способов:
· безотзывная банковская гарантия, выданная банком второго уровня, зарегистрированным на территории Республики Казахстан и имеющим действующую лицензию на осуществление банковской деятельности;
· договор страхования гражданской ответственности поставщика, оформленный в страховой компании, осуществляющей деятельность на территории Республики Казахстан и имеющей соответствующую лицензию.
Сроки поставки: доставка оборудования должна быть осуществлена в течение не более 90 (девяноста) календарных дней с даты заключения договора.

